Epidemiologia della PSA:
a che punto siamo?

C.Iscaro
Laboratorio nazionale di referenza per le Pesti Suine
Istituto Zooprofilattico Sperimentale Umbria e Marche
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o = Categorizzazione del rischio
Regolamento di esecuzione UE 2021/605
ITALY Misure speciali di controllo della PSA.
4
# Zona di restrizione 1: aree indenni a ridosso di

aree infette

Zona di restrizione 2: aree infette con
presenza di virus nei cinghiali

- Zona di restrizione 3: aree infette con
presenza di virus nei domestici
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Romanian ASF outbreak evolutio
2020-2022

Casi PSA in Romania
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ASF: BW domestic pigs
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ASF — NI: Domestic pigs
Establishment (two branches)

+ Breeding pigs
294 sows (281 culled, 13 dead)
469 piglets (culled)

+ Piglet rearing

2° focolaio 1067 piglets (culled)l
Suini domestici
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Gestione PSA

Sorveglianza Eradicazione
ITALIA

Sorveglianza Passiva nei selvatici Sorveglianza nei selvatici e nei domestici
Sorveglianza Passiva nei domestici Contrasto ai suini bradi illegali

Gestione della popolazione di cinghiali Appropriata gestione rifiuti urbani

Verifica della applicazione delle misure di Aumento dei livelli di biosicurezza negli
biosicurezza negli allevamenti allevamenti
Formazione/Informazione/Comunicazione Gestione della attivita venatoria

Formazione/Informazione/Comunicazione



Piano Sorveglianza Pesti Suine
Sistemi informativi
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Attivita Gestione PSA territori recentemente infetti

Sistemi informativi

Emergenza PSA
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Piano Eradicazione Sardegna
Sistemi mformatlw
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Perché la PSA e in Sardegna dal 19782
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Ciclo «sardo>» della PSA




Depopolamento dei suini bradi illegali

C u/lmg Sero V/ro

2017
2018
2019
2020
2021
2022
Total
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31
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221 368
2722 1480 598 1573
913 480 71 480
334 205 25 206
511 427 5 427
224 224 1 224
4587 2524 915 2629
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PSA: Zona infetta per il selvatico




PSA: situazione in Italia continentale
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Peste suinaafricananel Comune di Roma (4 maggio— 7 settembre 2022)
Numero cumulativo di casi® notificatiall'UE

a0
50 | .‘-_‘,u..
40
E
o 49 — Totale casi notificati
o
= «ssees [ineartrend y=10,39x+ 8,31
= 20
(+1n]}
|
=
10
o
w0 w0 [ =] [ =] [ =] [ =] [ =] +
=] = k) bl bl ) ) o
. . m m m m m
o I m o [ = — L
™~ — — ™ m

4 mag
11 mag
18 mag
25 mag
lgiu
ggiu
15giu
22giu
29giu
13 lug
20 lug

Data di notifica

* il numero cumulativo di casi giornaliero corrisponde allasomma d el casi notificati giornalmente pil quell gia notificti in precedenza a partire dal4 mageio 2022
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Rieti search areas

2 - from 26 May



Regione
LIGURIA, PIEMONTE 2

Focolai Confermati

Nan confermara
73.54%

Intervallo data
11272021 - 30/8/2022
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Peste suina africana in Piemonte e Liguria (5 gennaio—7 settembre 2022)
Mumero cumulativo di casi® notificati all"UE

Totale casi notificati
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Data di notifica

*il numerocumulaivo dicasi giornaliero & ottenuto sommando | nuovi casi notificat giornalmente a tutti quell gianotificat] in precedenza dallinizio dell emergenza



STRATEGIA PIANO DI ERADICAZIONE
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Prossimi passi

Piemonte e Liguria:

stanno attuando il Piano di Eradicazione;

Lazio:
si appresta a finalizzare il Piano di Eradicazione

Rieti: applichera una strategia di uscita per dimostrare lo stato di liberta
attraverso la sorveglianza passiva e attiva;

Roma: valutera le condizioni per richiedere alla Commissione la riduzione
della zona di restrizione dalla Parte Il alla Parte II.



Approfondimenti diagnostici

Avian Influenza Virus
13 500 pb

COVID SARS Il Virus
30 000 pb

Africa Swine Fever Virus
190 000 pb



Approfondimenti diagnostici

ottenuta una sequenza completa di 190598 bp
Caratterizzazione genetica: VP72 (B646L) GENOTIPO Il (identita 99,9% con genoma Georgia 2007)

Sequenze disponibili in banca dati (18-03-2022):  complete genotipo Il: 2007-2017 n. 20 (solo Europa)

2018-2020 n. 17 Asia, n. 10 Europa (ultima
Germania 2020, no Serbia, no Slovacchia)

parziali informative: abbondanza di sequenze asiatiche

Il virus per sua natura non si presta a significativi cambiamenti evolutivi
nel breve — medio termine diversamente da virus a RNA (Sars-Cov2, influenza A)

Le analisi delle sequenze (complete e parziali) non permettono trace-back del
focolaio Italiano.



MEI39583 .1 UNVERIFIED: Afncan Swiné fever wrus isolate Pol18 20185 of complele genome

MGEI9585.1 UNVERIFIED: Afcan swing fever wius isalate Pol18 20540 010 complete genome

MGI39584 1 UNVERIFIED: Afcan Swing fever wius isolate Pol18 20538 08 complete genome

MTB47621.1 Afncan swine fever wus isolate Poli8 28208 0111 compléle genon

MGH3I9586.1 UNVERIFIED: Afican swine fever virus isolate Pol18 29413 023 complete genome

MTE4ATE2D 2 Afncan swane fever wrus isalate Pol19 53050 C195519 complete genome

MGH39589 1 UNVERIFIED: African swine fever virus isalate Pol17 05838 CZ20 complete genome

MGHIGEET 1 UNVERIFIED: African swine fever virus isalate Pol17 03029 C201 complete genome

MGH39588 1 UNVERIFIED: Afican swine fever virus isalate Pol17 04481 C210 complete genome

MTE4TE22 1 Afncan swne fever wrus isolate Poli7 31177 081 complete genome:

MH184551 1 Alrican swine fever vinus isclate ASPUWHyn 20161 31 complele genome

LRESIE3.1 African swine fever virus isolate ASFYV Germany 203001 genome assembly complete genome: manopartite
MTE4T620.1 Affican swine fever virus isolate Pol17 55692 CT54 complete genome

TAR02? f—

MWESS282 1 African swine fever virus isolate PigHeilongrangHRE 172020 complete genome

LS4ATE113 1 African swine fever virus isolate Estoria 2014 genome assembly complete genome: moncgartite
MHES43947 1 African swine fever vines strain Belgum/Elaleiwb 018 complete genome

LRS36T25.1 Mncan swine fever virus (solale ASFV Belgium 2018/1 genome assembly complete genome: manopartite
LRTX2504 1 African swine fever virus isolate ASFY Moldova 201711 genome assembly complete genome: monopartite
LRTZ2600.1 Arican swine fever vinus (solale ASFYV CzechRepublic 2017/ genome assembly complebe genome; mono
NC 044848 1 UNVERIFIED: Alican swine lever virus iselate Odintsove 0214 complete genome

FREA2458 2 Alrcan swmne fever virus isolate ASFV Geargia 200771 genome assembly complete genome: monopartte
NC 044950.2 Afncan swine fever virus isolate ASFV Georgia 2007/1 genome assembly complete genome: manapartite
MHE10485 1 Alrican swing fever virus strain Georgia 20081 complete gename

MTASBB00 1 Afrcan swing fever wirus isolate ASFVK; i i3 19WE-064 genome
WW308192 1 Adrican swine fever winus isolaie ASFVUanovsi 19/WB-5699 complete genome

MKEZEATE 1 African swine fever virus isolate ASFVILT14/1400 complete genome

MHEBT419.1 African swiné fever vinus isolate ASFVIPOLZ01 5/Podliaskie complete genome

MWOZISZE. 1 Mrican swine fever virus isolate ASFV.wbShXD1 complete genome

MEII3180.1 African swine fever virus isolate PigHLI201E complete genome

MTA9E893 1 Afncan swine fever wrus solate GZ201801 complete genome

ME1 289551 African swine fever virus isolate China2018AnhuCGO complete genome

MNT15134.1 African swine fever virus strain ASFV HU 2018 complete genome

MKS40252 1 African swine fever virus isolate CH201 8Annerbiongola-AES01 complete genome

MEKG45808 1 African swine fever virus isolate ASFV-wbBS0 complete genome

MW3IBSETH. 1 African swine fever virus isolate ASFVITimor-Leste2019/1 complete genome

MN3IS3476.1 African swine fever virus isolate ASFY Wuhan 2019-1 complete genome

MN3GI4TT 1 Alrican swine fever virus isolate ASFY Wuhan 2019-2 complets genome

reliWA4B5T55 1 African swine fever virus isolate VNUA-ASFV-05L1HaNam V2020 complete gename

MT180383 1 Afncan swne fever virus strain ASFY NgheAn 2019 parial genome

MW305190.1 Alrican swine fever vinus isolate ASPVAmUr 19WE-6005 complete genome

MW30E181.1 African swine fever virus isolate ASPV/Primorsky 18WB-6723 complete genome

MI1T2368 1 African swine fever wirus strain ASFVipig/ China'CAS18.01/2019 complete genome
MWSZ21362 1 Afnican swine fever winus isolate HuB20 complete genome

LRBE14T3.1 African swine fever vinus strain Arm0TICEM c4 genome assermbly complele penome. monopanie
NHTES394 2 UNVERIFIED: Afncan swine fever virus isolate ASFV-SY18 complete genome

MEI33181.1 Afncan swine feves wius isolate DE/LNZINE complete genome

T e I




Table 5. Genetic variants distinguished in genotype Il ASFVs Eurasian strains based on concatenated
sequences of KI45R, 01741 and IGR I73R/1323L.

Genetic 0174L K145R IGR

: . Cluster

Group Variant Var Variant

i] i [ I Georgia 20071 Europe: Georgia2007/1; ArmD7; Georgia2008/1,
Georgia2008/2; POL/2015/Podlaskie;
Russia/Amurld/W8-6905

RussiafKabardino-Balkariald/WB-964

Asia: ASFV- whBSOL{CHINAWE)

1 I I Palish cluster Europe: ASFV/Kyiv/2016/131; 65 Polish ASFVs
(2018-2020) and Lt Lt21/WB/Taud,
Lt21/WB/Tau3, Lt22/WB/Taus, Lt22/WB/Taué
and Lt22/WB/Tau7

U5 460, 2022 _‘ csic O'INIA

iL n I Il [l German and Europe: German 2020/1; 53 Polish ASFVs 2017-
| Western- 2020 (southern Warsaw, western Poland, and
|-'U = southern Poland Tarnobrzeg clusters)

Atiayd and acthities movked with * are nor supported by ENAC ecerediation cluster
African Swine Fever [ASF) diagnosis and molecular characterization m I I Il Lithuanian Europe:  Lithuania/LT14/1490;  Estonia2014;
REPORT ISSUED BY THE EUROPEAN UNION REFERENCE LAFDRATORY FOR AERICAN SWINE 2014-cluster Belgium/Etalle/wh/2018; CzechRepublic2017/1;
FEVER [EURL-ASE], INIA-CISA Hungary HU_2018; Moldova2017/1; 30 Polish
ASFVs 2017-2020 (Northern Warsaw, southern
DATE: August 5%, 2022 Tomaszow Lubelski clusters);

ARRIVAL DATE TO CISA: Way 207, 2002 Russia/Primorsky19/WB-6723

Gasmmimil[yanovsk19/WB-5699; Mz22/DP1;
it e = — nct Lithuania 2021-2022 except viruses
Mame: RMonica Giarmm

Istitution Lab: odilattioe Sperimentale Umbsi & Masche Togo Rosati, NFL Raly > surage county

Address: Via Salveminin 1, 05126 Perugla

| Country: iral Asia: China 2018-2020 (GZ201801;
| Tel, numnBer: +39 075 643 1030 Chinaf2018/AnhuiXCG0; CADC_HNOZ

| Fac rumber: «15 075 34057
E-mmasl sddress: m giaim E

Wuhan 2019-1; ASFV/pig/China/CAS19-01/2019;
China/GD/2019; Pig/Heilongjiang/HRE1/2020
HuB20); Korea/pig/Yeoncheon1/2015; Mongolia
(CN/2019/InnerMongolia-AESO1); Timor-
Leste/2019/1; Vietnam 2019-2020 [VN/QP-ASFV,
VN/HY-ASFV1, ASFV_Nghedn_2019; VNUA-ASFV-
05L1/HaMam/VN,/2020)

v i N Morthern Poland Europe: 8 Polish ASFV (2019-2020) Warrmirisko-
cluster Mazurskie cluster.
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zooemorarnico  della Peste suina africana presente nei
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b Piemonte e Lazio
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Figura 3. Minimum Spanning Tree (MST) ottenuto utilizzando i risultati della ricerca di
mutazioni (VCF) peri13 genomi.

Country

() EuRalylazio-roma-roma 3]

() EuRalylazio-roma-toviano 1]

@ Eunalylazio-roma-sambuei [ 1]

@ Eunayliguria-genova-campo_kigure (2]

@) Euralyliguria-genova-ronco_scrivia[1]

@ eunayiiguria-genova-rossiglione 1)

@ Eu-naly plemonte-alessandria-fraconaito [ 1)
@ Eu raly piemonte-alessandria-molare (1)

. EURaly piemonte-alessandria-serravalie _soriv

Dall’analisi delle sequenze di ASFV ottenute dai diversi campioni, si evince la presenza @ o alessande-volaggo (1]
di due differenti cluster formati, rispettivamente, da virus che circolano nelle regioni é ™ -

Liguria e Piemonte e da virus che circolano nella regione Lazio.
I due approcci analitici utilizzati hanno prodotto risultati analoghi.

Come evidenziato nella Figura 3, la distanza tra i due cluster, in termini di mutazioni,
risulta maggiore (n-16), di quella presente nelle sequenze genomiche all'interno di uno
stesso cluster (numero massimo di mutazioni riscontrate n=5).

Nelle Figure 4, 5 e 6 viene mostrata la localizzazione geografica dei campioni
sequenziati.



Fig. 3

From: Genetic characterization of African swine fevar viruses from recent and historical outhreaks in Sardinia (1978-2000)
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The evolution of African swine fever virus in Sardinia
(1978-2014) as revealed by whole-genome
sequencing and comparative analysis

Claudia Torresi 1, Mariangela Fiori 2, Luigi Bertolotti 3, Matteo Floris ¢, Barbara Colitti 3,
Monica Giammarioli ', Silvia Dei Giudici 2, Annalisa Oggiano 2, Maja Malmberg 3,
Gian Mario De Mia !, Sandor Beldk 2, Fredrik Granberg 3



VACCINE : State of the art

Vietnam, U.S. creating first ASF vaccine

s g i) (g Ve

WASHINGTO <z — Scientists with the U.S.
Department of A _<diture’s Agricultural Research Service
(ARS) today announced that a vaccine candidate for African
Swine Fever (ASF) passed an important safety test required
for regulatory approval, moving the vaccine one step closer
to commercial availability.

Contact: Autumn Canaday
Email: Autumn Canaday

Surrey, but no

_vaccine research was
accines and subunit vaccines.

China to crack down harder on fake African
swine fever vaccines

By Dominique Patton 4 MIN READ Tt |y

BEIJING (Reuters) - China’s Ministry of Agriculture and Rural Affairs said on
Monday it will crack down further on illegal production and sales of African swine
fever vaccines in a sign of the extent of a problem that is damaging the world’s

largest pig industry.




VACCINE : State of the art

Approaches to African swine fever virus vaccine Development

a. Whole inactivated g.Recombinant viral vectors

100%/Mot avaiable

0%
b. Naturally attenuated strains f. Recombinant subunits
(DURTEE/3 and NH/P6E) (P30, P72. P54, CD2v)

African swine fever virus

100% 50%

¢. Adaptation of cell lines attenuated strains d. Gene deleted attenuated strains E. DNA or RNA
(BA71V, ASFV-G/VP110) (CD2v, 9GI, Uk, DP148R, N77L. CD2v/MGF)
I 0/Not avaiable

100%

Tao et al. https.//doi.org/10.1016/j.vetmic.2020.108832



CONSIDERAZIONI FINALI

Prima ci accorgiamo che la PSA é arrivata e maggiori possibilita di eradicare abbiamo
E inutile tentare di nascondere la PSA anzi é controproducente

La sorveglianza passiva non piace a nessuno, ma e I'unico strumento che abbiamo

Se applichiamo una rigorosa strategia é possibile eradicare

Se la PSA é endemica nel cinghiale prima o poi arriva al domestico
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